
HiFiシークエンシングと Sequel® IIeシステムで
次なる地平へ
Sequel IIeシステムは、アワード受賞で証明された
Sequel IIシステムのパフォーマンスを引き継ぎ以下を
もたらします

高精度なロングリードPacBio® HiFi readsを直接生成

HiFi readsの比類のない正確性により、少ないデータサ
イズと短い計算時間で深い生物学的洞察を取得可能

幅広いアプリケーションに対応した信頼性の高い低価
格のハイスループットシークエンシング

Sequel IIe Systemの特長

ヒトゲノムシークエンシングの総コスト ヒトゲノムアセンブリのクオリティ比較

Sequel IIe System
Sequencing evolved.

Better Data 単一のシステムから、低カバレッジで、より優れたデータを得ることが出来ます
Less Time データ解析にかかる時間を短縮し、より早く結果を得ることが出来ます
Cost Savings シークエンシングパイプラインのすべてのステップを低コスト化出来ます

www.pacb.com/Sequel

Overall costs and quality metrics from the assembly of a human genome (HG002) with 30-fold PacBio HiFi read coverage 
or 60-fold Nanopore + Illumina coverage are shown. For details, contact your local sales team.
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Contiguity 
(N50)

32.3 Mb 98.7 Mb

Correctness 
(Quality Score)

Q34 Q51

Completeness 
(Genome Size)

2.8 Gb 3.1 Gb



“If your genome isn’t HiFi, it’s no longer reference grade.” 
— Kevin McKernan, Medicinal Genomics
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高度な生物学的洞察を
導出可能な信頼できる

シークエンスデータあなたの
疑問点

サンプルから解析までの
end-to-end

ソリューションを使用可能

コンピュータシステムの
コストの削減や、クラウ
ドベースプラットフォーム

の利用が可能

最も貴重で有用な
シークンスデータを
迅速に入手可能

HiFiシークエンシングを
活用し持続可能な研究

基盤の構築が可能
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HiFiシークエンシングとSequel IIeシステムが
すべての生物研究者に新たな知見をもたらします

To Unlock Your Next Great Discovery with HiFi Sequencing and the Sequel IIe System, 
Contact Your Local Sales Team:

十分なシークエン
シング、バイオイン
フォマティクス、エン
ジニアリングのサ

ポート

効率的なワークフ
ローと高稼働時間が
生産性を最大化

します

簡単にデータを生
成し理解すること
で素早い解釈が
可能となります
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〒112-0002 東京都文京区小石川1-1-17 日本生命春日駅前ビル 3階
03-6240-0843
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