
 

Geneious Primeでシークエンス解析 

第 5回 GenBankへのアクセス 

 

 

ア メ リ カ 国 立 生 物 工 学 情 報 セ ン タ ー （ NCBI ） が 管 理 す る GenBank

（https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genbank/）、ヨーロッパ分子生物学機構（EMBO）データベース

（http://www.ebi.ac.uk）、日本 DNA データバンク（DDBJ, https://www.ddbj.nig.ac.jp）

は、国際塩基配列データベース共同体を構成する主なデータベースであり、日々情報共有が行われて

い ま す 。 ま た タ ン パ ク 質 の 配 列 に つ い て は 、 SWISS-PROT デ ー タ ベ ー ス

（https://www.expasy.org/resources/uniprotkb-swiss-prot）が主要なデータベースで

すが、これもGenBank、DDBJ、EMBOとの間で情報共有が行われています。 

 

Geneiousは、ユーザーフレンドリーなインターフェースでGenBankへアクセスすることができ、目

的の情報を直感的かつ視覚的に入手し、ご自分のデータベースに簡単に統合することができます。 

 

Sourcesパネル（Geneiousの左側にあるパネルです）の一番下側にある NCBI>Taxonomyを

クリックし、Search ボックスに生物種名を入力して、Search ボタンをクリックして検索します。この

検索では、その種の一般名だけでなく、その種の分類学上の全系統（Phylum, Order, Familyなど）

が表示されます。 

 

 

 

ビューアの Lineage (full)リンクをクリックすると、NCBI の分類学情報に移動します。LinkOut

の項目で、Encyclopedia of Lifeの横にある種名をクリックすると、その種に関する情報がエクス

ポートされます。 

 

NCBI>Nucleotideの検索では、その生物種に関連する配列情報を得ることができます。Search

フォルダに表示されている結果は一時的なもので、新たに検索を実行したり、Geneious を閉じたり

すると削除されてしまいます。ご自分のデータベースに配列を追加するには、検索フォルダから

Sourcesパネルの Localフォルダに配列をドラッグ＆ドロップする必要があります。 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genbank/
http://www.ebi.ac.uk/
https://www.ddbj.nig.ac.jp/
https://www.expasy.org/resources/uniprotkb-swiss-prot


 

 

 

目的の配列を選択し、シークエンスビューアの上にある Text View タブをクリックすると 

GenBank 形式のテキスト表示にすることができます。 

 

GenBank 形式のテキスト表示タブには、この配列情報を記述している元の論文に関する情報が表

示されています。DNA配列を論文で発表する場合には、他の研究者がフリーにアクセスできるように、

GenBankにDNA配列を寄託することが義務付けられています。 

 

NCBI>Pubmedでは、筆頭著者名などの情報から論文を検索することができます。Pubmedは、

科学雑誌に掲載された文献を記録するオンラインデータベースの一つです。Geneious の検索結果

には、ジャーナルのウェブサイトに掲載されている論文のアブストラクトや、Google Scholarのリン

クが表示され、その論文の情報を見ることができます。 

 

NCBI>Pubmed 検索で得られた論文の情報を引用ソフト EndNote 形式でダウンロードするには、

論文を選択し、File>Export>Selected Documentsで、EndNoteフォーマットを選択します。

LaTeXなど他の引用ソフトの形式にするには、シーケンスビューの上にあるBibTeXタブをクリック

して、ビューアの内容をテキストファイルにコピー＆ペーストします。 

 

NCBI>Genomeでは、GenBankで公開されている生物種のゲノム配列情報を得ることができま

す。現在では多くの生物種についてゲノムが配列決定されており、そのほとんどがGenBankで公開

されています。ゲノムデータベースには、ウイルスやバクテリアから、人間のような大型の真核生物ま

で、あらゆる種類の生物のゲノムが含まれています。また、ミトコンドリアのようなオルガネラのゲノム

も含まれています。 

 

Search ボックスに生物種名を入力し、検索を実行すると検索結果が表示されますが、半透明のドキ

ュメントのアイコンはまだ検索結果の要約ドキュメントであり、実際の配列が含まれていません。配列

とすべてのアノテーションを得るには、ファイルを選択し、ビューアの Download ボタンをクリックし

てください（大容量のドキュメントの場合、ダウンロードには時間がかかることがあります）。 

 



 

 

ゲノムをご自分のデータベースに追加してGeneiousで使用したい場合は、必要なファイルをLocal

フォルダにドラッグ＆ドロップします。この操作は、ドキュメントをダウンロードする前でも後でも可能

です。 
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https://www.digital-biology.co.jp/allianced/jn7vxf/

